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HyperDesignによるカスタムデザインワークフロー
シンプルなワークフローで直感的にデザインが可能

① Start design 生物種の選択
② Configure design デザインに関する設定
③ Add targets ターゲットの追加
④ Review targets ターゲットの確認
⑤ Submit design デザインの提出
⑥ Done 実行



HyperDesignでカスタムデザインが可能な製品

KAPA HyperChoice
ヒトゲノムのカスタムターゲットエンリッチメント

KAPA HyperExplore
ヒト以外のゲノムターゲット



HyperDesignとは

使い方概要



HyperDesignアカウントの作成
https://www.hyperdesign.com/にアクセスしてください

1.「First name/Last name」名前・「Country」居住区・
「Email」メールアドレス・「Password」パスワードを記載し、
利用規約とプライバシーポリシーの内容を確認後、同意が得られ
る場合には☐に✓をいれます。

＊注意＊
パスワードは10文字以上で空白を含まず、数字、小文字、大文
字をそれぞれ1つ以上組み合わせて設定してください。

2.「Sign up」を押してアカウントを作成します

1.

2.

もし、NimbleDesignユーザーの場合、NimbleDesignのユーザーIDまたはメールアドレスを使用してHyperDesign
ツールにログインしてください。

https://www.hyperdesign.com/


HyperDesignホームページ

デザインリストのページに移動します 新しいデザインを作成します

HOMEページに戻ります

各種資料ダウンロードへの
リンクと、HyperDesignに
ついてのお知らせが記載さ
れています

デザインの完了やエラーなど
のHyperDesignからのメッ
セージが表示されます。

最近設計した5件までのデ
ザインへのショートカットが
記載されます

アカウント情報を修正することができます



① Start design 生物種の選択

1. 生物種を選択します

2. カスタムデザイン名を付けます
デザイン識別のための任意の名前を14文字以内で入力してください。アル
ファベットと数字のみが使用できます。スペースや記号などは使用できま
せん。デザイン名とは別にデザイン番号（IRN番号）が後のステップで自
動で発行されます。カスタムデザイン名とIRN番号はどちらもチューブラ
ベルに印刷されます。3. デザインに関する説明をいれます

例えば、がん遺伝子パネル、バージョン3の転
写産物をターゲットにしたデザイン

4. 「Next」ボタンを押して
次の画面に進みます



② Configure design デザインに関する設定
1. デザインに関するオプションを選択します
オプションのいずれかを選択した場合、専任の担当者（Roche Expert Designer）によるデザインとなり、メールベース
でのコミュニケーションでデザインを進めることになります。デザイン完成までに数週間掛かる場合があります。

反復性の高い要素を持つターゲット(LINE,SINE, ミトコンドリアDNAなど)を作成する場合

ブースティング (選択されたターゲット領域を追加するために追加プローブを複製)を作成する場合

プローブの配列をお持ちの場合

上記のいずれかに該当するデザインを既にお持ちの場合

Roche Expert Designerとメールベースでのコミュニケーションでデザインを進める場合

2. 「Next」ボタンを押して
次の画面に進みます



③ Add targets ターゲットの追加
1. ターゲットを設定します
ターゲットの設定方法は、「マニュアル」「150MBまでのファイルのアップロード」「URLやFTPサーバーなどのリンク」
から選択できます
「Add link」を選択した場合、Roche Expert Designerによるデザインとなります

【ご注意】

10kbに満たないターゲットサイズの場合、受付ができません。
10kb以上となるようにターゲットサイズを設定してしてください。



③ Add targets ターゲットの追加
Manual input

「Your Input」に入力すると、自動でフォーマットを検出します

遺伝子名を１つずつ検索して、直接
追加することもできます

Target Optionについて

両方にチェックを入れると、タンパクをコードするトランスクリプト（UTRを除く）がターゲット候補としてピックアップさます

「Add」ボタンを押して次
の画面に進みます



③ Add targets ターゲットの追加
Add link

Target Optionについて

両方にチェックを入れると、タンパクをコードするトランスクリプト（UTRを除く）がターゲット候補としてピックアップさます

「Add」ボタンを押して次
の画面に進みます

ファイルを追加します (例 .bedファイル)



③ Add targets ターゲットの追加
Add link

通常Add linkはRoche Expert Designerによるデザインの場合でのみ使用します。
リファレンス配列やターゲット領域について保存した場所（URL、FTP）について記入するか、データの受け渡し方法についてしてくださ い。
Addボタン及びNextボタンをクリックした先のページのAdditional Detailで、それらのファイルをどのように使うのかについて、より 細かい
要望・指示を入力することができます。

「Add」ボタンを押して次
の画面に進みます



④ Review targets ターゲットの確認

2. 「Next」ボタンを押して
次の画面に進みます



⑤ Submit design デザインの提出
1. Define maximum close matches in genomeを設定します
デフォルト値＝20
ターゲット領域に対するプローブは特異性の高いプローブから優先的に選択されます。デフォルト値(20)はプローブカバレージとプローブ特異
性のバランスを取った設定になっています。プローブカバレージを下げてもプローブ特異性を上げたい場合には低い値に変更してください。
ユニークプローブのみを使用したい場合は1にしてください。
一度値を変更してしまうと、そのデザインではターゲット遺伝子を入れ替えた場合でもデフォルト値には戻りません。

2. Specify overhang in genomeを設定します
デフォルト値＝30
ターゲット領域のシークエンシングカバレージを向上させるため、デフォルト設定（30）でまずは設計を行うことを推奨しています。デザ
インレビュー時に予想シークエンシング領域を確認し、ターゲット領域の両端領域で結果が思わしくない場合には少しずつこの値を修正す
ることで改善する可能性があります。大きな値を入力するほど、ターゲット領域の外側に対してもプローブを選択します。

3. 「Submit your region」ボタンを
押して次の画面に進みます



最終確認メッセージウィンドウが表示されます

「Submit for region」ボタンを押して
次の画面に進みます



デザイン中のウィンドウが表示されます

通常、HyperDesignオンラインツールを使用する場合、24時間以内にプ ローブ選択
（デザイン）が完了します。
デザインが完了すると、アカウントに登録されたメールアドレス宛にその 旨のメール
が届きますので、改めてログインします。

Roche Expert Designerによるデザインの場合、数日以内にデザイン担当者からメール
が送信されます。内容の打合せや修正依頼などはデザイン担 当者とメールベースのコ
ミュニケーションを行うことになります。



完成したデザインが表示されます

ここには実際の製品番号が表示されます
プローブレイアウトの最適化により塩基数より大きいサイズの製品を指定されることもあります

「Approve design」ボタンをすとデ
ザインが確定されます



「Approve design」ボタンをすとデザインが確定され、登録者のアカウントにメールが届きます
。

IRNナンバーが発行されます
。

「View results」ボタンを押すと
HyperDesignのページで結果を見る事ができます。

Approve Design


